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FIG. 8A-8D 



GCGAGGCGGGGCCGCCGGGGCCGCCATGGAGCCCGACTCGGTGATTGAGGACAAGACCATCGAGCTCATGTGTTCTGTGC 

CAAGGTCTTTGTGGCTAGGCTGCGCCAACCTGGTAGAGAGCATGTGCGCACTGAGTTGCC 

TGCAGAGCATGCCCAGTGTCAGATGTCTCCAGATAAGTAATGGAACATCATCTGTGATCGTCTCCAGAAA 

GAGGCCATCAGAAGGAAACTATCAAAAAGAAAAAGACTTGTGTATTAMTATTTTGACCAGTGGTCTGAA 

TCAGATCAAGTGGAATTTGTGGAACATCTTATTTCACGAATGTGTCATTATCAGCATGGACATATTAACT 

CTTACCTGAAGCCCATGTTGCAGCGGGACTTTATTACCGCTTTACCAGAGCAAGGCTTAGATCACATAGC 

AGAAAACATTCTTTCGTACCTGGATGCCAGGTCTCTGTGTGCAGCAGAGCTGGTATGTAAAGAATGGCAG 

CGAGTGATCTCAGAAGGAATGCTTTGGAAGAAGCTGATTGAACGAATGGTACGCACTGATCCCCTATGGA 

AAGGACTTTCAGAAAGAAGAGGGTGGGATCAGTACCTGTTTAAAAACAGACCCACAGATGGCCCTCCAAA 

TTCATTTTATAGGTCATTATACCCAAAGATTATCCAGGATATAGAGACTATAGAATCTAACTGGCGGTGT 

GGACGACACAACTTGCAGAGGATTCAGTGCCGCTCTGAAAATAGTAAAGGTGTCTACTGTTTACAGTACG 

ATGATGAAAAAATTATCAGTGGCCTACGAGATAATTCTATTAAGATATGGGATAAAACCAGCCTGGAATG 

TTTGAAAGTGTTAACAGGACACACAGGCTCTGTCCTCTGTCTGCAGTATGATGAGCGTGTCATTGTAACT 

GGCTCTTCAGATTCTACGGTGAGAGTGTGGGATGTGAACACGGGTGAAGTTCTTAACACATTGATCCACC 

ACAATGAGGCTGTATTGCACTTACGCTTCAGCAATGGACTGATGGTGACCTGTTCCAAGGACCGCTCCAT 

TGCTGTGTGGGACATGGCTTCTGCGACCGACATCACTTTACGCCGTGTCCTGGTTGGCCACCGGGCTGCC 

GTCAATGTAGTAGACTTTGACGACAAGTACATCGTGTCTGCCTCTGGTGACAGGACCATCAAAGTCTGGA 

GCACGAGCACCTGTGAATTTGTTCGTACTCTCAATGGGCACAAGCGGGGCATTGCCTGTCTCCAGTACAG 

GGATCGCCTGGTTGTTAGTGGATCATCAGATAATACCATTAGGCTCTGGGATATTGAATGTGGTGCCTGT 

TTAAGAGTCCTAGAGGGACATGAAGAATTGGTCCGATGCATCCGGTTTGATAACAAGAGGATTGTCAGTG 

GGGCCTATGATGGGAAAATTAAAGTTTGGGACTTGCAAGCTGCTCTTGACCCTCGAGCCCCAGCAAGCAC 

ATTGTGTTTGCGCACATTGGTGGMCATTCTGGACGTGTGTTTCGGCTCCAGTTTGATGAGTTTCAGATC 

ATCAGCAGCTCCCATGATGACACTATTTTGATTTGGGATTTCTTAAATGTGCCTCCCAGTGCCCAGAATG 

AGACCCGTTCTCCCTCCAGAACATACACTTACATCTCTAGATAACAGTCTGCACTTTCACCCGTTTCAGG 

GTTTTCTAGTCTTGAACTACTGGCTACGTGGCTACCAAATGCCTAAGGGAGTTCGTTCACAGCTGAGTTA 

TGAAGCTGGAATTGGTTCTAGACGCTGGGTAGATGCAAAGCAGCCTAACTCTTCAAGTACCGACATTTCT 

CACCTCTGATTCCGGCTCTCCTTTGAGAAGGAGACCTTAGCTTCCCCGGCTTCAAGTAGAACAGAAGCCC 

GTTTCCTTCCCTCATCAGTGAAAAAATCTAATGTTTCAAATGTAMTTGTTCATAGAAAAGGAACATAGA 

ATCTGTTTTACAGAAGTAAATCGACCGTCAAGAGAAGACTTGGCCTCTAATTTATATTGCTTTGCACTTT 

GGTTTGATATTMGAAACAGCATTCTTCTTCAGTGAAATTTTGGGTGCCAAACACCTACCCAGAATGTCC 

AGGGCTTTCATTTTCAAAAGTTAGCATTCTCCT^ 

TATTAGGAACATGTTGGACAGTGGAAAATTTTCTCTGGATTGTTTTAGTAATATTTT^ 

CCTTTCTGTACCMTTTCTTTTAATTTAAAGMCTATAAGTCAGTTATATTATCTACC 

AGCTCTTTCTTTTATTAACTGTTCTCTGTCCCC^ 

TACGTGTGCTTGCCTCCTAATTTAAAATACTGTATTCGCATGTAGATATAATGTACATMCAGTTTAACC 
TCAAAGTTGCTGGAGTCAGGGCCCCCTGTGCTTGAGACACTAATACAGAGTGTGTTCGCACTTAGCCATG 
GGCTGGGCTCAAGAACCTGATACCTGGGTTGATGTGGATTACCTAGAACCCTTCCTGCAGTATTCATACA 
GTGTTTTTATTTTGTTGTTGTCATTGCGTGTGTGTC^ 

AAATGTAATTTCTAAGGTTTMCACCAAAATGTTTTATTTGTTGTGGAGTATATATTATA^ 

GTACCTTAAACATTTTTTGTTCTTATTCTTTTTCTCATAAGTACTCCTGAGTACAAGTGGTC 

TAGTATTCATTTGGCTTCGCTGTCAAAAATCATTATTCTGTGCAGTCGTGGCCCTGGGAAGGGGAAATAA 

GAAGGCCCTGTTGACGGGCTGTCTTGGCTCTGGAATTCATGCATCCTGGCCTTGCCAAGGTTCTGGCAGG 

GCCTGCTGGTGTGTTGGAGCCTGCAGGGCAGGTCAGGCTGGTTCAGAGGCCCATGCTGAGGGGTGGGTGC 

TCTGAAGTGGAGTGAAGCCTCAAGCCCATGAATGCCACCCCAGTCATCTCTGGTGTCAGCTGCTGCTGTG x 

GCCCCAGCAGGTTCTCAAAGCTCCCAAGTCCTCCCTACGACACAGCCCAAATGTGTAAATGGCACTGTTG 

CCCTGACAGTGCATGGAAAGGACGTTGGCATCCMTTGGCACTCCTTCTCCCTTATTCMTATTAGGTTT 

GATTTGCCCTTCGCCATTGTTTCCAAAGATCMGGMTGTC 

CTCCTATAAAGTAAACCTCTTCCCGTGGAAGCACACTCTACTACTAAA.GGGAAGGCCCCTGGGCTCTGAT 
TTGTCCTTTGCATTGAGAACGGTGTGGGGATCAGTGTGTGTGTATGTGATTTGTTTATTGAGTTGGCTTT 
G CTTTTTTAGTTTTTC TTTTAAAAATAAAATCCTTC CTTC C CATGTTACTAAATTAATTTATGTTTTTGA 
GAGGTTGAGTCTCAAAGTGTAAACAATAAACCTCCATTCATAAGGTGGATGTTGTAAGCTTGATGGTGGT 
TGTGAAAGTGATTTAGCTTTGACCACTTTTCATCCT^^ 

GGGGGAAGGGAGGGGGCAGGGGAGGAGGCAATTCTGMTGAATGAATGGAi I I I I I GTTGTTTTTGCATG 
TTTMTATAGMGTTCCCCTCGTTCCTTGGGAGATGATGGCCTTTGAATATGCAGACAACC"nTGAATTG 



FIG. 9 A 



TGCCTACTAAATTATAGCAGGGGACTTTGGCACCCAAGGAGTTCTGACTTTCTGGGATTATAATAGTAAT 

TCCCAGCCATACTCTGGACTrTATTTTGCTAACCATAACTGAGCAAATGTAAATTACTGCTATATTAATG 

TTTTAAAGCACTGGGATAGTCTAATTCTAACTTGTAATTAATTATGTTTGCCAATTATCTGTTTGA 

AATTTGTGTCTGAACAGCTATTGAAACTGTTAAATTGTACAGATATTATTCATGACAGCTTTGTACTGTG 

GAATGTGCTTAATAAAAAACAAAAAAGTTTGACTTTTGTCCAGTAAATTGCTAAGTAATGTCAATAAATC 

GAGTATGGGTATTATGCAGTGCACCTAATCTGGCTTCATGCAATTGTTACTTCAGCTACTGATTCAAAGC 

CAATACTCTTAATAAAGTGTTGCAATACTC 



FIG. 9B 



r r 

MEPDSVIEDKTIELMCSVPRSLWLGCANLVESMCALSCLQSMPSVRCLQISNGTSSVIVSRK 

RPSEGNYQKEKDLCIKYFDQWSESDQVEFVEHLISRMCHYQHGHINSYLKPMLQRDF1TALPEQGLDHIA 

ENILSYLDARSLCAAELVCKEWQRVISEGMLWKKLIERMVRTDPLWKGLSERRGWDQYLFKNRPTDGPPN 

SFYRSLYPKIIQDIETIESNWRCGRHNLQRIQCRSENSKGVYCLQYDDEKIISGLRDNSIKIWDKTSLEC 

LKVLTGHTGSVLCLQYDERVIVTGSSDSTVRVWDVNTGEVLNTLIHHNEAVLHLRFSNGLMVTCSKDRSI 

AVVVDMASATD1TLRRVLVGHRAAVNWDFDDKYJVSASGDRTIKVWSTSTCEFVRTLNGHKRGIA 

DRLWSGSSDNTIRLWDIECGACLRVLEGHEELVRCIRFDNKRIVSGAYDGKIKVWDLQAALDPRAPAST 

LCLRTLVEHSGRVFRLQFDEFQIISSSHDDTILiWDFLNVPPSAQNETRSPSRTYTYISR 
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FJG. 12 A and 12 B 



